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Exercice 1 : (4,25 pts)

Le schéma suivant présente I’expression de ’information génétique.
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1. Compléter la 1égende de la figure ci-dessous (1 2 7)?

2. Donner, dans I’ordre chronologique, les noms des deux étapes A et B permettant le
passage de 1 & 5 pour I’expression de I’information génétique.




3. Chez les eucaryotes, le produit de I’étape A subira des modifications avant de passer dans le
cytoplasme pour 1’étape B. Citer les.
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Exercice 2 : (4,75 points)
Voici la séquence d’un début d’un géne :
ADN (brin non transcrit) : CATGATGCTTTTCTAAGG
1. Donner la séquence du brin d’ ADN complémentaire ainsi que la séquence de I’ARNm.

Donner la séquence du polypeptide traduit a partir de cet ARNm.

2. Voici la méme séquence de ce géne chez certains individus présentant une maladie.
ADN (brin non transcrit) : CATGAGGCTTTTCTAAGG

a- Comparer les 2 séquences. Que remarquez-vous ? Indiquer le nom du phénoméne.




3. Chez certains individus qui ne sont pas malades, on observe cependant une version différente
du gene, dont la séquence est :
ADN (brin non transcrit) : CATGACGCTTTTCTAAGG

Expliquer pourquoi ces individus ne sont pas malades. Donner le nom du phénomeéne.

20 0000000000000 E00ET0E0cErecrEUroc00000000E00000c0000C000TP ITsi Eiosioecoo000000000000008C00C0000800000800000
PP eeeE00 00 r0rP0e00000000000Cs000Cc00000008000C00C00E00s00C00000E00E0000000000800000000000000C00000E0000000800

0000000000000 00000rE00E00000000060C008000C0000000000C0O0000000ETsctEoTEscso0000000R000000080000000000000803060800000

Exercice 3 : (11 points)

Chez un organisme haploide a tétrades ordonnées, la souche sauvage S posséde des spores de
couleur noire [N]. Plusieurs souches mutantes ont été isolées. La souche S1 a des spores de
couleur jaunes [J], la souche S2 a des spores de couleur rose [R] et la souche S3 a des spores

de couleur blanches [B].

Le croisement (1) de la souche sauvage S avec la souche S1 a fourni une descendance formée

de 420 spores [N]et 420 spores [J].

Le croisement (2) de la souche sauvage S avec la souche S2 a fourni une descendance formée

de 380 spores [N]et 380 spores [R].
1. Interpréter ces deux croisements.

Le croisement (1) :

Le croisement (2) :
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La souche sauvage S croisée par la souche S3 a fourni une descendance formée des deux types
de tétrades suivantes :

120 asques a 2 spores [R] et 2 Spores J1.
120 asques a 2 spores [N] et 2 spores [B].

2. Interpréter ce croisement et préciser le déterminisme génétique de la couleur de la spore

chez cet organisme.
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Par ailleurs, on posséde une autre souche S4 a spores de couleur jaune et auxotrophe a la
Leucine, notée [J Leu-]. Le croisement de la souche sauvage S par S4 a fourni une descendance

formée de 427 spores [N Leu+], 423 spores [J Leu-], 73 spores [N Leu-] et 77 spores [J Leu+].
3. Interpréter ce croisement.
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4. Etablir la carte génétique.
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5. Prévoir la descendance du croisement S3 par S4 sous forme de spores sur un total de

1000 spores.
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6. Prévoir ladescendance du méme croisement (S3 par S4) sous forme de tétrades.
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Bon travail
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