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NH2-Met — Asp — Lys — Pro — Cys - Asp-----—--— COOH
1) Déterminez le brin transcrit.
2} Pour compléter la séquence du fragment d’ADN double brins, on a

créé un mutant qui posséde la séquence d'acides aminés

B

correspondante, la suivante :
NH2-Met — Asp- Lys — His — Met — Arg — Ser ------------- COOH

a) Quelle est la nature de cette mutation ?

b) Déterminez la séquence dARNm correspondante et complétez la

séquence du fragment d’ADN.




Exercice-2:

Chez la souche sauvage d’'un organisme haploide, la séquence
nucléotidique suivante représente le début du brin transcrit d’'un géne

codant pour une protéine fonctionnelie « Py»:
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} Donnez ia partie N-terminale de la orotéine codés par cetie

séquence
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géne muté, a été définie chez ces mutanis :

Mutant mi - NH2-Met — Val — Ala-COOH

Kutant m2 : NH2-Met — Val - Ala — Lys — Asp-COOH
Mutant m2 : NH2-Met —Val-Ala— Lys-Thr-Gln-Val-lle-Gly ~Tyr---COOH

2) Déterminez pour chaque mutant la nature molécuiaire de la

mutation qui en est responsable.
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